
Marker Synony dbSTSn GenBankn positio framework chromosom DD2 HB3 B1SD QC1 QC0 B4R3 SC05 TC0 GC0 3BA6 1BB5 3BD5 SC01 QC3 QC2 TC0 GC0 D43 C188 C408 116 61 7C3 7C7 7C12 7C16 7C20 7C46 C101 7C111 7C126 7C140 7C159 7C170 7C183 7C421 7C424

BM116 . G42735 . 0 3 5 D H D H D D D D D D D H H H D D H D H H H D H H D H H D H D H D H H H H D

B5M58 . G42736 . 0 3 5 D H D H D D D D D D D H H H D D H D H H H D H H D H H D H D H D H H H H D

B5M80 . G42737 . . . 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D H H H D H H D H H D H D H D H D H H D

C5M5 . G42738 . . . 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D H H H D H H D H H D H D H D H D H H D

B7M96 . G42739 . . . 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D H H H D H H D H H D H D H D H D H H D

C5M29 . G42740 . 5.7 3 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D D H H D H H D H H D H D H D H H H H D

MESA . . . . . 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

FIRA . . . . . 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H - - - - - - - - - . . . . . . . . . . .

B5M96 . G42741 . 5.7 3 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D D H H D H H D H H D H D H D H H H H D

C3M41 . G42742 . 5.7 3 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D D H H D H H D H H D H D H D H H H H D

C5M14 . G42743 . 5.7 3 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D D H H D H H D H H D H D H D H H H H D

C5M15 . G42744 . 5.7 3 5 D H D H D D D D H D D H H H D D H D D H H D H H D H H D H D H D H H H H D

TBP . G37816 L06060 11.4 2 5 D H D D D D D D H D D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D H D H H H H D

B5M145 . G42745 . 20 3 5 D H D D H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M2 . G42746 . 20 3 5 D H D D H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

B8M7 . G42747 . 20 3 5 D H D D H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

TA42 . G38832 AF010543 20 3 5 D H D D H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

POLY1 . G37775 L11172 22.9 3 5 D H D H H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M10 . G42748 . 22.9 3 5 D H D H H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

TA51 . G38834 AF010551 22.9 3 5 D H D H H D D D H D D H H D D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C4M72 . G37938 . 25.8 3 5 D H D H H D D D H D D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M8 . G42749 . 25.8 3 5 D H D H H D D D H D D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M7 . G42750 . 25.8 3 5 D H D H H D D D H D D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C4M77 . G42751 . 25.8 3 5 D H D H H D D D H D D H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

B5M56 . G42752 . 31.5 3 5 D H D H H D D D H H H H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

B7M2 . G42753 . 31.5 3 5 D H D H H D D D H H H H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

B5M3 . G42754 . 31.5 3 5 D H D H H D D D H H H H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M13 . G42755 . 31.5 3 5 D H D H H D D D H H H H H H D D H D D H H H H H D H H D H D D D H H H H D

C5M9 . G42756 . 42.9 3 5 D H D H H D D D H H H D H H D D H D H H H D H H D H H D H D D D H H H D D

C5M21 . G42757 . 42.9 3 5 D H D H H D D D H H H D H H D D H D H H H D H H D H H D H D D D H H H D D

C5M12 . G42758 . 45.8 3 5 D H D H H D D D H H H D H H D D H D H H H D H H D H H D D D D D H H H D D

B9M35 . G42759 . 48.7 3 5 D H D H H D D D H H H D D H D D H D H H H D H H D H H D D D D D H H H D D

C5M3 . G42760 . 48.7 3 5 D H D H H D D D H H H D D H D D H D H H H D H H D H H D D D D D H H H D D

HMGLP . G37819 M86518 54.4 3 5 D H D H H D D D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H D D D D D H H D D D

B5M132 . G42761 . 57.3 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H D D D D D H H D D D

B5M81 . G42762 . 60.2 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

B5M106 . G42763 . 60.2 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

B5M86 . G42764 . 60.2 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

B8M1 . G42765 . 60.2 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

SAH . G42766 U07365 60.2 3 5 D H D H H D H D H H H D D H H D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

B5M130 . G42767 . 65.9 3 5 D H D H H H H D H H H D D H D D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

C5M4 . G42768 . 65.9 3 5 D H D H H H H D H H H D D H D D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

MDR1 . G42769 M29154 65.9 3 5 D H D H H H H D H H H D D H D D H D H H H D H H D H H H D D D D H H D D D

B7M114 . G42770 . 68.8 3 5 D H D H H H H D H H H D D H D D H D H H H H H H D H H H D D D D H H D D D

C5M28 . G42771 . 68.8 3 5 D H D H H H H D H H H D D H D D H D H H H H H H D H H H D D D D H H D D D

C13M44 . G42772 . 77.4 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H D H H D D D D D H H D D D

B5M16 . G42773 . 83.1 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H D H D H D H D D H H D D D

B5M143 . G42774 . 83.1 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H D H D D D H D D H H D D D

TA44 . G38835 AF010545 86 2 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H D H D D D H D D D H D D D

C5M19 . G42775 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

C5M23 . G42776 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

C5M25 . G42777 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

C5M24 . G42778 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

B5M139 . G42779 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

B5M83 . G42780 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

TA81 . G38836 AF010510 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

Pf2802 . G37818 T02802 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

B5M76 . G42781 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

B7M66 . G42782 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

C5M6 . G42783 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

B5M94 . G42784 . 88.9 3 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H D H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

TA115 . G38837 AF010511 91.8 2 5 D H D H H H H D H H H D H H D H H H H H H H H H H H D D D H D D D H D D D

P. falciparum HB3xDd2 cross Segregation Data for chromosome 5

Chromosome 5 inheritance in P. falciparum HB3xDd2 cross:
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